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A hévízi törpenövésű vadponty (C. carpio carpio morpha hungaricus) mikrobiom analízise
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A mikrobiom befolyásolja a gazdaszervezet egészségi állapotát és alkalmazkodóképességét, megismerése ezért mind nagyobb szerepet játszik a természetvédelemben. A hévízi törpenövésű vadponty az egyetlen endemikus, önfenntartó halfaj a Hévízi-tóban. Hipotézisünk alapján a tóban uralkodó szélsőséges környezeti viszonyok és antropogén terhelés hatással lehet a populációra jellemző mikrobaközösségre, mely szerepet játszhat a pontyváltozat túlélésében vagy veszélyeztetésében.
Munkám során célom volt a hévízi törpenövésű vadpontyra jellemző mikrobaközösség vizsgálata klasszikus mikrobiológiai és molekuláris biológiai módszerekkel, illetve az antropogén hatások mikrobaközösségre gyakorolt szelekciós nyomásának megismerése antibiotikum rezisztens mikroszervezetek kimutatásával.
A kutatómunka során a Hévízi-tó víz és üledékmintáiból, illetve a hévízi törpenövésű vadponty egyedek mintáiból (bőrfelület, kopoltyú, emésztőrendszer) tenyésztéses mikrobiológiai vizsgálatok során izolált baktériumtörzsek faj szinten kerültek meghatározásra. A molekuláris biológiai vizsgálatok során a mintákból izolált közösségi DNS-ből meghatározásra került a pontyváltozat felületeit kolonizáló és az iszapban megtalálható baktériumközösség összetétele. A mintákból Pseudomonas aeruginosa törzsek is azonosításra kerültek, melyek antibiotikum-rezisztencia profilját és biofilmképző képességét fenotípusos módszerek segítségével vizsgáltam.
Munkám során a Hévízi-tó víz és üledékmintáiból, illetve a vadponty egyedekről vételezett minták (bőrfelület, kopoltyú, emésztőrendszer) klasszikus mikrobiológiai vizsgálatával több, mint 75 izolátumot sikerült faj szinten azonosítani, melyek közül 11 törzs antibiotikum rezisztensnek bizonyult, azonban az alkalmazott módszer alapján biofilmképzésre nem voltak képesek. Az mikrobiális közösségben jelentős szezonális különbséget találtunk: a nyáron vett biológiai mintákat Cyanobacterium dominancia, míg a téli mintákra a Gammaproteobacterium nemzetség túlsúlya jellemezte.
Mivel a hévízi törpenövésű vadponty mikrobiomját befolyásolják az élőhelyre jellemző fizikokémiai paraméterek, illetve az ott kimutatható szennyező anyagok, ezért tervezzük a pontyváltozat fogságban tartott egyedeinek a mikrobiom vizsgálatát is elvégezni. A Hévízi-lefolyó mintázásával a jövőben még részletesebb képet kaphatunk a természetvédelmi területet veszélyeztető antropogén hatásokról, illetve az őshonos változatot veszélyeztető invazív halfajok jelenlétéről. 



