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A többsejtű formák evolúciójának vizsgálata Saccharomyces cerevisiae-ben

Kulcsszavak: Saccharomyces cerevisiae; invazív növekedés; többsejtűség; evolúció
A multicelluláris életformák megjelenése lehetővé tette a sejtek közötti együttműködést és differenciálódást, amely a komplex biológiai struktúrák kialakulásához vezetett. A Saccharomyces cerevisiae multicelluláris formáinak evolúciós vizsgálata segít betekintést nyújtani a gombák fejlődésének komplex mechanizmusaiba, különös hangsúlyt fektetve a fonalas növekedési formákra, aminek az egyik képviselője az invazív növekedés. Ez akkor történik, amikor a kolónia penetrál az agarba. Habár az invazív növekedés molekuláris mechanizmusa a labor törzsekben jól ismert, keveset lehet tudni a természetben előforduló törzsek invazív növekedéséről, illetve az evolúciós hajtóerőkről. Ezért kutatásunk célja az invazív növekedés evolúciós hajtóerejének feltárása, valamint a háziasítás, a filogenetikai hovatartozás és az ökológiai környezet hatásainak megfigyelése az élesztők invazív növekedésére. Ehhez több, mint 1000 S. cerevisiae törzset használtunk, amelyek a világ minden tájáról, változatos környezetből származnak.. Az invazív növekedés mérésére egy nagy-áteresztőképességű módszert használtunk, ahol a telepeket agar táptalajon növesztettük, majd vizes mosást és dörzsöléses technikát használva lemostuk őket. Eredményeink azt mutatták, hogy a vad élesztők invazív növekedési hajlama szignifikánsan magasabb a domesztikált törzsekéhez képest. Ebből arra lehet következtetni, hogy a természetes szelekció során a vad törzsek jobban alkalmazkodtak a tápanyaghiányhoz és más stressz tényezőkhöz, amelyeket az ember által hasznosított környezetekben növesztett élesztők nem tapasztaltak meg, és emiatt nem is tudtak hozzájuk alkalmazkodni. Az invazivitás mértékét vizsgálva továbbá azt találtuk, hogy szoros kapcsolatban áll az ökológiai környezettel és a filogenetikai hovatartozással, valamint a kromoszóma vesztéssel/nyeréssel. Összefoglalva, kutatásunk során nagyszámú élesztőtörzset vizsgálva, közelebb kerültünk az invazív növekedés evolúciós hajtóerőinek megértéséhez. Mivel az invazív növekedés virulencia faktor patogén gombákban, például Candida fajokban, kutatásunk potenciálisan hozzájárulhat a gombás fertőzések jobb megértéséhez, ezzel új alkalmazásokat nyújtva a gyógyszerfejlesztés területén. Jövőbeli kutatásaink során tervezzük az invazív növekedés mechanizmusának evolúcióját jobban megérteni, valamint más többsejtű formát is megvizsgálni.



