Munkank soran folyamatosan igyekeztiik aktualizdlni az NMD-fehérjéket és adataikat
tekintettel arra, hogy az 4ltalunk hasznalt adatbézisok is rendszeresen frissiilnek. Valtozas
tortént példaul a mRNS két végét 6sszekapcsolo allvanyzati EIFAG1 fehérjével kapcsolatban,
amelyet C. elegansban (Q21531) is sikeriilt megtalalnunk a UniProt adatbazis segitségével.
Rendezetlenségi mértéke 0,583, josolt rendezetlen szakaszai pedig nagymértékben atfednek a
tobbi vizsgalt faj EIF4G1 fehérjéjével.

Hasonloképpen az eRF1 fehérjét is sikeriilt megtalalnunk C. elegansban (016520) és
S. cerevisiaeben (P12385) 0,03, valamint 0,01 rendezetlenségi mértékekkel.

A dolgozatban eRF3 az eRF3B izoformat jelenti ember esetében. Mivel az irodalom és
a UniProt egyarant utaltak egy még gyakoribb izoformara, a B izoformanal r6videbb eRF3A-
ra (P15170), ezt is megvizsgaltuk az ismertetett szempontok alapjan. Az eRF3A
szekvencidlisan majdnem teljesen azonos a B izoformaval, de hianyzik beldle a B izoformara
jellemz6 kezdeti két rendezetlen szakasz, igy ennek rendezetlenségi értéke 0,20. Emellett
sikeriilt megtalalnunk D. melanogasterben (0,30), A. thalianaban (Q8L835), valamint S.
cerevisiaeben (0,38) is eRF3-t.

Munkank soran elvégeztiik az Anchor predikcidkat is a human NMD-fehérjékre (az
abrakon nem szerepelnek), amelynek soran azt kaptuk, hogy ezek nagymértékben atfednek az
ismert ¢s josolt rendezetlen kotdhelyekkel. Az Anchor program kotohelyet josolt példaul
UPF3 és SMG6 EJC-koto régidjara, UPF2 UPF1-et koto szakaszara, valamint UPF1 SMGS5-
Ot és SMG7-et koto szakaszainak egy részére is, megerdsitve ez altal a feltevéseinket,
miszerint a rendezetlen szakaszok fontos szerepet jatszanak az NMD-fehérjék és komplexek
kommunikacidjaban.
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