
Rövidítések jegyzéke 

 

AID  Activation-Induced Deaminase; Aktiválás-indukált dezamináz  

AP hely  Apurinic/apyrmidinic site; pirimidin/purin-mentes hely  

APE  AP endonukleáz (Endonukleáz IV)  

BER  Base excision repair; Báziskivágáson alapuló javítás  

C  Citozin  

DNS  Dezoxiribonukleinsav  

dNTP  Dezoxinukleozid-trifoszfát  

dTMP  Dezoxitimidin-monofoszfát  

dTTP  Dezoxitimidin-trifoszfát  

dUMP  Dezoxiuridin-monofoszfát  

dUTP  Dezoxiuridin-trifoszfát  

dUTPáz  Dezoxiuridin-trifoszfát-pirofoszfatáz  

EDTA  Etiléndiamintetraecetsav  

EGFP  Enhanced green fluorescent protein  

EMSA  Electrophoretic Mobility Shift Assay; Elektroforetikus mobilitás teszt  

G  Guanin  

HF  High fidelity  

HRP  Horse Radish Peroxidase; Torma peroxidáz  

IPTG  Izopropil-β-D-tiogalaktozid  

LB  Luria-Bertani (tápoldat)  
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MBD4  methyl-CpG-binding domain protein 4  

MMR  Mismatch repair; hibáspár-javítás  

MS  Mass Spectrometry; Tömegspektrometria  

NEB  New England Biolabs  

NER  Nucleotide excision repair; nukleotid-kivágó mechanizmus  

PCNA  Proliferating cell nuclear antigen  

PCR  Polimerase chain reaction; polimeráz láncreakció  

qPCR  Kvantitatív real time PCR  

RNS  Ribonukleinsav  

RPA2  Replication protein A2  

SDS  Sodium dodecil sulfate; Nátrium-dodecil-szulfát  

SMUG1  Single-strand selective monofunctional uracil DNA glycosylase  

T  Timin  

TAE  Tris-acetát-EDTA puffer  

TDG  T/U mismatch DNA glycosylase; T/U hibáspár DNS glikoziláz  

TRIS  Trisz(hidroximetil)metánamin 

U  Uracil  

UDG  Uracil-DNS glikoziláz  

UGI  Uracil-glikoziláz inhibitor  

UNG  Uracil-DNS N-glikoziláz  

UV Ultraibolya 
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