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9.FÜGGELÉK 

9.1. RÖVIDÍTÉSEK JEGYZÉKE 

 

FliC: 

GFP:  

ES:  

ES-GFP:  

 

pKOT ES-GFP:  

 

ESΔ26-30-GFP:  

 

ESΔ43-47-GFP: 

 

LB:  

SOC:  

 

OD600: 

 SDS:  

 PAGE:  

TCA:  

TEMED: 

APS:  

TEB:  

flagellin 

zöld fluoreszcens fehérje (“Green Fluorescent Protein”) 

export-szignál 

Az export szignált vagy annak egy módosított változatát és kijuttatandó 

idegen fehérjeként GFP-t tartalmazó fúziós fehérje. 

 

A 6. ábrán látható plazmid, illetve az ilyen plazmidot tartalmazó 

sejtkultúra. Módosítatlan flagellin-exportszignált tartalmaz, a kódolt 

kijuttatandó sejtidegen fehérje a Green Fluorescent Protein. 

A pKOT ES-GFP-től annyiban különbözik, hogy az expresszálódó 

flagellin export-szignál az N-terminálishoz közelebbi végén 5 aminosav 

hiányzik. 

A pKOT ES-GFP-től annyiban különbözik, hogy az expresszálódó 

flagellin export-szignál a C-terminálishoz közelebbi végén 5 aminosav 

hiányzik. 

“Lysogeny broth”; egy peptideket, vitaminokat és ásványi anyagokat 

tartalmazó, széleskörűen alkalmazott tápoldat. 

“Super Optimal broth with Catabolite repression”; az LB tápoldat egy 

olyan módosulata, mely elősegíti a plazmidok általi sejttranszformációt, 

emellett hozzáadott glükózt is tartalmaz. 

A baktériumok sűrűségét (optical density) egy elegyben jellemezhetjük a 

600 nm-es hullámhosszon mért abszorbanciával. 

nátrium-dodecil-szulfát 

Poliakrilamid-gélelektroforézis 

triklór-ecetsav 

 N,N,N’,N’-tetrametil-etiléndiamin 

ammónium-perszulfát 

Tris-EDTA-bórsav puffer 
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9.2. VIZSGÁLT EXPORTSZIGNÁL-GFP KONSTRUKCIÓK SZEKVENCIÁI 
 

Jelölések: 

TEV-vágóhely: enlyfq 

ES variáns: dőlt betűvel 

sfGFP linkerei: legs, el 

FliC c46: dajkafehérje-kötő szakasz 

(ES-GFP ) 6His-ES-TEV-sfGFP-TEV-FliCc46-6His: 

mhhhhhhpggtaierlssglrinsakddaagtgenlyfqglegsmvskgeelftgvvpilveldgdvnghkfsvrgegegdatngkltlkfict

tgklpvpwptlvttltygvqcfsrypdhmkqhdffksampegyvqertisfkddgtyktraevkfegdtlvnrielkgidfkedgnilghkley

nfnshnvyitadkqkngikanfkirhnvedgsvqladhyqqntpigdgpvllpdnhylstqsvlskdpnekrdhmvllefvtaagitlgmdel

ykelenlyfqgsarsriedsdyatevsnmsraqilqqagtsvlaqanqvpqnvlsllrhhhhhh* 

346 aminosav 

M: 38,6 kDa 

(ESΔ26-30-GFP) 6His-ESΔ26-30-TEV-sfGFP-TEV-FliCc46-6His: 

mhhhhhhpg…..rlssglrinsakddaagtgenlyfqglegsmvskgeelftgvvpilveldgdvnghkfsvrgegegdatngkltlkfictt

gklpvpwptlvttltygvqcfsrypdhmkqhdffksampegyvqertisfkddgtyktraevkfegdtlvnrielkgidfkedgnilghkleyn

fnshnvyitadkqkngikanfkirhnvedgsvqladhyqqntpigdgpvllpdnhylstqsvlskdpnekrdhmvllefvtaagitlgmdely

kelenlyfqgsarsriedsdyatevsnmsraqilqqagtsvlaqanqvpqnvlsllrhhhhhh* 

341 aminosav 

M: 38,15 kDa 

(ESΔ43-47-GFP) 6His-ESΔ43-47-TEV-sfGFP-TEV-FliCc46-6His: 

mhhhhhhpggtaierlssglrinsak…..tgenlyfqglegsmvskgeelftgvvpilveldgdvnghkfsvrgegegdatngkltlkficttgk

lpvpwptlvttltygvqcfsrypdhmkqhdffksampegyvqertisfkddgtyktraevkfegdtlvnrielkgidfkedgnilghkleynfns

hnvyitadkqkngikanfkirhnvedgsvqladhyqqntpigdgpvllpdnhylstqsvlskdpnekrdhmvllefvtaagitlgmdelykel

enlyfqgsarsriedsdyatevsnmsraqilqqagtsvlaqanqvpqnvlsllrhhhhhh* 

341 aminosav 

M: 38,2 kDa 

 

 
 


