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Roviditések jegyzéke

AMPS

ca MRSA

ha MRSA

MRKNSA

MRSA

O/N

PTSA

rpm

SE

TEMED

TSSTT-1

WHR

ammo&nium perszulfat

community acquired methicillin rezisztes Staphylococcus aureus
hospitally acquired methicillin rezisztes Staphylococcus aureus korhazi torzsek
methicillin rezisztens koagulaz negativ Staphylococcus aureus
methicillin rezisztes Staphylococcus aureus

over night kultura (egy éjszakas felndvesztésii kulttira)

pirogén toxikus szuperantigének

round per minute (percenkénti fordulatszam)

Staphylococcus enterotoxin

N, N, N’, N’,-Tetramethylettylene-diamine

toxikus shock szindréma toxin 1

wild host range (széles gazdaspecificitas)



