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Köszönetnyilvánítás 

 

Elsősorban köszönettel tartozom témavezetömnek, Dr. Schneider Györgynek a sokévi 

segítségért és kitartásért, a szakmai tanácsokért és útmutatásért. 

Továbbá köszönetet mondok Dr. Maróti Gergelynek (Seqomics kft., Mórahalom), Dr. Kovács 

Tamásnak (Enviroinvest Zrt., Pécs) és Rákhely Gábornak (Szegedi Tudományegyetem, 

Biotechnológiai Tanszék) a szekvenálásban és bioinformatikai analízisben nyújtott 

segítségért, valamint minden segítségért és hasznos tanácsért a PTE, Orvosi Mikrobiológiai és 

Immunitástani Intézet laboratóriuma munkatársainak, Lajkó Rózsának, Kovács Juditnak, 

Dorn Ágnesnek és Felső Péternek. 

Szeretném megköszönni a lehetőséget, hogy a Pécsi Tudományegyetem Általános 

Orvostudományi Karának Orvosi Mikrobiológiai és Immunitástani Intézetének laborjában 

dolgozhattam munkám során. 
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Rövidítések jegyzéke 

 

AMPS  ammónium perszulfát 

ca MRSA  community acquired methicillin rezisztes Staphylococcus aureus 

ha MRSA  hospitally acquired methicillin rezisztes Staphylococcus aureus kórházi törzsek 

MRKNSA  methicillin rezisztens koaguláz negatív Staphylococcus aureus 

MRSA  methicillin rezisztes Staphylococcus aureus 

O/N   over night kultúra (egy éjszakás felnövesztésű kultúra) 

PTSA   pirogén toxikus szuperantigének 

rpm   round per minute (percenkénti fordulatszám) 

SE   Staphylococcus enterotoxin 

TEMED  N, N, N’, N’,-Tetramethylettylene-diamine 

TSSTT-1  toxikus shock szindróma toxin 1 

WHR   wild host range (széles gazdaspecificitás) 

  

 


