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10. Rövidítések jegyzéke 

µg: mikrogramm 

µl: mikroliter 

µM: mikromól 

bp: bázis pár 

ATP: Adenozin-trifoszfát 

DMSO: dimetil-sulfoxid 

DNS: dezoxi-ribonukleinsav 

dUQ: decilubikinon 

DQ: durokinon 

EDTA: etiléndiamin-tetraecetsav 

FAD: flavin-adenin-dinukleotid 

Fcc: flavocitokróm c 

HABA: hidroxi-azofenil-benzoidsav 

kDa: kiloDalton 

Km: kanamicin 

LB: Luria-Bertani 

ml: milliliter 

MD: menadion 

MQ4: menakinon-4 

MQ7: menakinon-7 

nm: nanométer 

OD: optikai denzitás 

PAGE: poliakrilamid gélelektroforézis 

PC: Pfenning-féle tápoldat 

PCR: polimeráz láncreakció (Polymerase Chain Reaction) 

rpm: fordulatszám / perc 

SDS: nátrium-dodecilszulfát (Sodium Dodecil Sulfate) 

SQR: szulfid kinon oxidoreduktáz 

TAE:Tris-Acetát-EDTA 

TBS: Tris-Base-Nátrium klorid (Sodium chloride) 

TGS: Tris-Glicin-SDS 

 



11. Tételes szerzői hozzájárulás 

Alulírott Németh Brigitta a dolgozatban leírt munkafolyamatok közül a: 
 

- T. roseopersicina, E. coli sejtek növesztését, 

- plazmid DNS izolálást, 

- DNS szerkezeti módosításokat (irányított mutagenezis, restrikciós emésztés, 

polinukleotid kináz kezelés, alkalikus foszfatáz kezelés, ligálás), 

- agaróz gélelektroforézist, 

- DNS fragment izolálást gélből, 

- PCR reakciót, 

- T. roseopersicina, E. coli transzformációt, 

- fehérje termelő sejtek feltárását, membrán frakció létrehozást 

- fehérje szolubilizálást és tisztítást affinitás kromatográfiával, 

- denaturáló és natív poliakrilamid gélelektroforézist, 

- Western hibridizációt, 

- fehérje abszorpciós spektrumának meghatározását 

- tisztított fehérjék flavin csoport tartalmának vizsgálatát 

- a tisztított fehérjék szulfid függő kinon redukáló aktivitás mérését végeztem el. 
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11. Mellékletek 

 

1. melléklet 

 

 

 

  



2. melléklet – Felhasznált baktérium törzsek 

 

Név Genotípus Referencia 

E. coli törzsek 

NovaBlue 
 

recA1 gyrA96 (F’lacIq Z) Tcr Strategene 

S17-1 lambda pir 
 

294 (recA pro res mod) Tpr 

Smr (pRP4-2-Tc::Mu-

Km::Tn7) 

Herrero és mts., 1990 

 

T. roseopersicina törzsek 

FOQRON ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr 

Rákhely és mtsi. személyes 

közlés 

FRNSQNN ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr + pDSQNNS 

Duzs és mtsi. személyes közlés 

FRNSQNNC121A ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr + pDSQNNSC121A 

ez munka 

FRNSQNNC272A ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr + pDSQNNSC272A 

ez munka 

FRNSQNNC333A ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr + pDSQNNSC333A 

ez munka 

FRNSQNNM156A ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr + pDSQNNSM156A 

ez munka 

FRNSQNNM156C ∆hynSL, ∆hupSL, ∆Fcc, ∆Sqn, 

∆Sqr + pDSQNNSM156C 

ez munka 

 

 

3. Melléklet – Felhasznált primerek 

Név Szekvencia 

ONC121AF 5’ – CACGCCATCACGCCTGCCGAGGGCATCGCTGC – 3’ 

ONC121AR 5’ – GCAGCGATGCCCTCGGCAGGCGTGATGGCGTG – 3’ 

ONC121AE 5’ – AGCACGCCATCACGCCTGC – 3’ 

ONCM156AF 5’ – CGAGCCGAGCTCGTGCCGCGGCGGACCCATC – 3’ 

ONCM156AR 5’ – GATGGGTCCGCCGCGGCACGAGCTCGGCTCG – 3’ 

ONCM156AE 5’ – CAACGAGCCGAGCTCGTGC – 3’ 



ONCM156CF 5’ – CGAGCCGAGCTCGGCGCGCGGCGGACCCATC – 3’ 

ONCM156CR 5’ – GATGGGTCCGCCGCGCGCCGAGCTCGGCTCG – 3’ 

ONCM156CE 5’ – CAACGAGCCGAGCTCGGC – 3’ 

ONC272AF 5’ – GCAGGCTGATGCCCATGCCCGTGTCCCCGGCTAC – 3’ 

ONC272AR 5’ – GTAGCCGGGGACACGGGCATGGGCATCAGCCTGC – 3’ 

ONC272AE 5’ – TGCAGGCTGATGCCCATGC – 3’ 

ONC333AF 5’ – CAAGGTCGAGCTGGTCGCCATCGTCGACGCCAACG – 3’ 

ONC333AR 5’ – CGTTGGCGTCGACGATGGCGACCAGCTCGACCTTG – 3’ 

ONC333AE 5’ – CAAGGTCGAGCTGGTCGC – 3’ 

T7promoter 5’ – TAATACGACTCACTATAGG – 3’ 

T7terminator 5’ – CTAGTTATTGCTCAGCGG – 3’ 

 

 


