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10. Roviditések jegyzéke

1 g: mikrogramm

ul: mikroliter

uM: mikromal

bp: bazis péar

ATP: Adenozin-trifoszfat

DMSO: dimetil-sulfoxid

DNS: dezoxi-ribonukleinsav

dUQ: decilubikinon

DQ: durokinon

EDTA: etiléndiamin-tetraecetsav
FAD: flavin-adenin-dinukleotid

Fcc: flavocitokrom c

HABA: hidroxi-azofenil-benzoidsav
kDa: kiloDalton

Km: kanamicin

LB: Luria-Bertani

ml: milliliter

MD: menadion

MQ4: menakinon-4

MQ7: menakinon-7

nm: nanométer

OD: optikai denzitas

PAGE: poliakrilamid gélelektroforézis
PC: Pfenning-féle tapoldat

PCR: polimeraz lancreakcié (Polymerase Chain Rexati
rpm: fordulatszdm / perc

SDS: natrium-dodecilszulfat (Sodium Dodecil Sulfate
SQR: szulfid kinon oxidoreduktaz
TAE:Tris-Acetat-EDTA

TBS: Tris-Base-Natrium klorid (Sodium chloride)
TGS: Tris-Glicin-SDS



11. Tételes szeid hozzajarulas
Alulirott Németh Brigitta a dolgozatban leirt muiddgamatok kdzul a:

- T.roseopersicing, E. coli sejtek ndvesztését,

- plazmid DNS izolalast,

- DNS szerkezeti modositasokat (iranyitott mutageneestrikcios emeésztés,
polinukleotid kinaz kezelés, alkalikus foszfatazédés, ligalas),

- agarOz gélelektroforézist,

- DNS fragment izolalast géih

- PCR reakciot,

- T.roseopersicing, E. coli transzformaciot,

- fehérje termd sejtek feltarasat, membran frakcio létrehozast

- fehérje szolubilizalast és tisztitast affinitasrkedografiaval,

- denatural6 és nativ poliakrilamid gélelektroforézis

- Western hibridizaciot,

- fehérje abszorpcids spektrumanak meghatarozasat

- tisztitott fehérjék flavin csoport tartalmanak \gasatat

- atisztitott fehérjék szulfid fuggkinon redukald aktivitas mérését vegeztem el.

Szeged, 2014. 11. 13.
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ubg eutoTsIadossox”
(9) xbs wmptdaa-
(9) xbg snoTTOSE"

(g) xbs umptdas-
(g) xbg snotae3zERITOS"

(3) xbg wmptdasy-
abg eutoTsiadoasox-
() zbgs umsouta-

(g) abg snoTaE3zERITOS"
(¢) xbg wmptdasy-

(z) abs scuod-
(z) xbg sustdes-

(1) abg suepTx0OIISI "
(1) xbg snoTTOS®"

ubg eutoTsasdossox-
(9) xbg umptda3z-
(9) abg snoTToSE"

(g) zbg umptdai-
(g) abg snoTae3zERITOS"

() xbg umptdasz-
xbg eutoTsaadossox*
() xbg umsouta-

(g) xbg snoTaR3zERITOS"
(g) xbg wmptdasy-

(z) abg scuod-
(z) abg susatdes-

(1) 3bg suepTX0OIIIIF "
(1) zbg snoTTosR"



2. melléklet — Felhasznalt baktérium torzsek

Név Genotipus Referencia
E. coli torzsek
NovaBlue recAl gyrA96 (F’laclq Z) Tcr | Strategene

S17-1 lambda pir

294 fecA proresmod) Tpr
Smr (pRP4-2-Tc::Mu-
Km::Tn7)

Herrero és mts., 1990

T. roseopersicina torzsek

FOQRON AhynSL, AhupS., AFcc, ASgn, | Rakhely és mtsi. személyes
ASgr kozlés

FRNSQNN AhynSL, AhupSL, 4AFcc, ASgn, | Duzs és mtsi. személyes kozl
ASgr + pDSQNNS

FRNSQNNC121A | 4hynS., 4hupSL, 4Fcc, 4Sgn, | ez munka
ASgr + pDSQNNSC121A

FRNSQNNC272A | 4hynS, 4hupSL, AFcc, 4Sgn, | ez munka
ASgr + pDSQNNSC272A

FRNSQNNC333A | 4hynS., 4hupSL, 4Fcc, 4Sgn, | ez munka
ASgr + pDSQNNSC333A

FRNSQNNM156A | 4hynSL, 4hupS., AFcc, 4Sgn, | ez munka
ASgr + pDSQNNSM156A

FRNSQNNM156C | 4hynSL, 4hupS., AFcc, 4Sgn, | ez munka

ASyr + pDSQNNSM156C

3. Melléklet — Felhasznalt primerek

Neév Szekvencia
ONC121AF 5" — CACGCCATCACGCCTGCCGAGGGCATCGCTGC -3
ONC121AR 5 — GCAGCGATGCCCTCGGCAGGCGTGATGGCGTG - 3
ONC121AE 5 — AGCACGCCATCACGCCTGC - 3
ONCM156AF 5 — CGAGCCGAGCTCGTGCCGCGGCGGACCCATC -3’
ONCM156AR 5 — GATGGGTCCGCCGCGGCACGAGCTCGGCTCG - 3
ONCM156AE 5 — CAACGAGCCGAGCTCGTGC - 3’




ONCM156CF 5" — CGAGCCGAGCTCGGCGCGCGGCGGACCCATC -3
ONCM156CR 5'— GATGGGTCCGCCGCGCGCCGAGCTCGGCTCG -3’
ONCM156CE 5'— CAACGAGCCGAGCTCGGC -3

ONC272AF 5'— GCAGGCTGATGCCCATGCCCGTGTCCCCGGCTAG-
ONC272AR 5" — GTAGCCGGGGACACGGGCATGGGCATCAGCCTGGE-
ONC272AE 5" — TGCAGGCTGATGCCCATGC -3

ONC333AF 5" — CAAGGTCGAGCTGGTCGCCATCGTCGACGCCAACGE-
ONCS333AR 5" — CGTTGGCGTCGACGATGGCGACCAGCTCGACCTTGE-
ONC333AE 5'— CAAGGTCGAGCTGGTCGC - 3

T7promoter 5'— TAATACGACTCACTATAGG -3’

T7terminator

5'— CTAGTTATTGCTCAGCGG -3




