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A Kindbol szdrmaz6 kajszi az egyik legrégebben termesztett csonthéjas gyiimolcsfaj.
Valésziniileg a Selyemiiton jutott el a mai Orményorszdgba, és onnan a Foldkozi-tenger irdnydba. A
gylimolcs jelentGsebb elterjedésére Magyarorszagon azonban csak a torok hédoltsdg iddszakdban
keriilt sor.

A csonthéjas gylimolcsfajok tilnyomé tobbsége onmeddd, mig a kajszit Magyarorszdgon
hagyomdnyosan ontermékenyiildnek ismerik. A termesztdk az ontermékenyiilo fajtdkat kedvelik,
mert azok monokultirdban is termesztheték. Onmeddé fajta mellé pollenadé fajtat kell telepiteni,
ezért a genetikailag meghatarozott, ivari 6sszeférhetdséget kiemelt szempontként kell kezelni. A
kajszifajtak termékenyiilése molekulédris diagnosztikai moédszerekkel meghatirozhatd. A torok
fajtdk S-genotipusdr6l mindeziddig nem 4llt rendelkezésre semmilyen adat. Ezért vizsgélataink
célkitizése volt meghatdrozni 55 torok kajszifajta S-genotipusat, valamint a torok és magyar fajtak
kozti kapcsolat feltdrdsdhoz megvizsgdlni, hogy a torok fajtdk a kozismert magyar kajszifajtak
kialakuldséban vald szerepe aldtdmaszthatd-e az S-16kuszra vonatkoz6 molekuldris informécidkkal.

Az S-16kusz S-RN-dz (bibekomponens) és F-box (pollenkomponens) génjeinek egyiittes
vizsgalataval 51 torok fajta teljes, és négy fajta parcialis S-genotipusat hatdroztuk meg. Osszesen 12
ismert allélt azonositottunk. Eredményeink alapjan az azonos S-genotipusu fajtdkat sorba rendezve
12 inkompatibilitasi csoportot irtunk le (IV-XV.), valamint a II. inkompatibilitasi csoportot tovabb
bovitettiik. Az univerzélis pollenaddk csoportjdba 14 egyedi genotipusi 6nmeddd fajtat, valamint 7
ontermékenyiilé fajtat soroltuk be, vagyis a torok fajtdk tilnyomo tobbsége Onmedds. Az
ontermékenyiil6 fajtakbodl 6 heterozigodta, egy pedig homozigéta genotipusu.

Eredményeink megerésitették, hogy annal kevesebb S-allél mutathaté ki a kiilonbozd
fajtakorokben, minél tdvolabb helyezkednek el a kajszi valdsziniisitett kinai géncentrumatol.
Feltételezhetd, hogy az SFBc-allél kialakuldsa Kelet-Torokorszagban vagy ahhoz koézeli tajakon
kovetkezett be. A magyar és torok fajtak kozti kapcsolat mdig haté lenyomataként értékelhetd, hogy
azok az allélok, melyeket kordbban kizdrélagosan csak magyar fajtakbol irtak le, a torok fajtdkban
is nagy gyakorisdggal voltak kimutathat6k. Taldltunk harom fajtit, melyek genotipusa ScSs, amely
eddig csak a Magyarkajszi fajtakorben fordult el6. Nem kizart, hogy ezek a fajtdk, vagy ezek Osei
rokonsdgban 4llhatnak a Magyarkajszival vagy az Orids kajszi fajtakérrel.



