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Az előadások helye:  

 
Nagyelőadó terem  

 
Az előadások időtartama a vita idejét  

is magában foglalja. 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

A konferencia rendezői: 
 

MTA SZBK Genetikai Intézete  

Magyar Genetikusok Egyesülete  

SZAB Genetikai Bizottsága  
 

 
  



 
TUDOM Á NYO S P ROG RAM  

 
 
 
10.00-10.05  
Megnyitó: Erdélyi Miklós, Raskó István 
 
 
10.05-10.20 
A fényminőség és a hőmérséklet hatása a CBF14 gén expressziójára és a fagytűrésre 
gabonafélék esetén 
Novák Aliz1, Boldizsár Ákos1, Ádám Éva2, Kozma-Bognár László2, Galiba Gábor1 
1 MTA Agrártudományi Kutatóközpont Mezőgazdasági Intézet, Martonvásár 
2 MTA SZBK, Növénybiológiai Intézet, Szeged 
 
 
10.20-10.35 
Nukleoszóma stabilitás hiszton PTM- és DNS szuperhelicitás-függő mérése in situ 
László Imre1, Péter Nánási1, Zoltán Simándi2, Attila Horváth2, György Fenyőfalvi1, Erfaneh 
Firouzi Niaki1, Zsolt Bacsó1, Urbain Weyemi3, William Bonner3, László Nagy2, Hiroshi 
Kimura4 and Gábor Szabó1 
1DE, ÁOK, Biofizikai és Sejtbiológiai Intézet, Debrecen 
2DE, ÁOK, Biokémiai és Molekuláris Biológiai Intézet, Debrecen  
3Center for Cancer Research National Cancer Institute, Bethesda, Maryland, USA 
4Graduate School of Frontier Biosciences, Osaka University, Osaka, Japan 
 
 
10.35-10.50 
A spermatogenezis stádiumainak transzkriptomikai vizsgálata RNS szekvenálással 
Vedelek Viktor1, Grézál Gábor2, Laurinyecz Barbara1, Boros Imre2, Bodai László2, Sinka Rita1 
1SZTE TTIK, Genetikai Tanszék, Szeged 
2SZTE TTIK Biokémiai és Molekuláris Biológiai Tanszék, Szeged 
 
 
10.50-11.05 
Egy lépéssel közelebb a személyre szabott genetikai diagnosztikához 
Maróti Zoltán, Endreffy Emőke, Kovács Gábor, Kalmár Tibor 
SZTE ÁOK Gyermekklinika, Genetikai Diagnosztikai Labor, Szeged 
  



11.05-11.20 
A honfoglalók régészeti genetikai jellemzése újgenerációs szekvenálással 
Neparáczki Endre, Török Tibor 
SZTE TTIK, Genetikai Tanszék, Szeged 
 
 

11:20-12:00  Kávészünet 
 
 
12.00-12.20 
Az öregedés genetikája. Egy öregedő genetikus. 
Vellai Tibor 
ELTE TTK, Genetikai Tanszék, Budapest 
 
12.20-12.40 
A növényi génexpresszió RNS-szintű minőségbiztosítási rendszerei 
Silhavy Dániel 
NAIK-MBK, Gödöllő 
 
12.40-13.00 
Hogyan forradalmasítják az új technológiák a genetikai diagnosztikát? 
Széll Márta 
SZTE ÁOK Orvosi Genetikai Intézet, Szeged 
 
13.00-13.20 
Ahol találkozik az öregedés és a karcinogenezis: DNS hibajavító gének kettős szerepben? 
Haracska Lajos 
MTA SZBK, Genetikai Intézet, Szeged 
 
 
 13:30-14:00  MAGE közgyűlés 
 13:20-15:00  Ebédszünet 
 
 
15.00-15.05 
Orosz László átadja a Győrffy Barna Díjat 
 
 
15.05-15.25 
Győrffy Barna díjazott előadása: 
Kromatin szerkezeti változások azonosítása kettős szálú DNS törések 
hibajavítása során. 
Szűcs Diána,Varga Árpád, Berzsenyi Ivett, Borsos Barbara Nikolett, Páhi Zoltán Gábor, 
Majoros Hajnalka, Újfaludi Zsuzsanna, Pankotai Tibor  
SZTE TTIK, Biokémiai és Molekuláris Biológiai Tanszék, Szeged 
 



15.25-15.40 
Placenta- és őssejtspecifikus mikroRNS érési folyamatok összehasonlítása: 5'/3' 
karhasználat és az izomiRek 
Fóthi Ábel, Schamberger Anita, Wachtl Gerda, Orbán Tamás 
MTA TTK Enzimológiai Intézet, Biomembrán Kutatócsoport, Budapest 
 
 
15.40-15.55 
Szabályozó kisRNS-ek fejlődésbiológiai szerepének vizsgálata paprikában és Arabidopsis-
ban 
Bálint Jeannette1, Taller Dénes1, Nagy Tibor1, Bartha Endre1, Molnár János2, Tusnády 
Gábor2, Baksa Ivett1, Gyula Péter1, Szittya György1, Várallyay Éva1, Taller János3 és Havelda 
Zoltán1 

1NAIK-MBK, Gödöllő  
2MTA TTK Enzimológiai Intézet,Budapest 
3Pannon Egyetem, Biotechnológiai Kutatócsoport, Keszthely 
 
 
15:55-16:10 
A génsorrend konzerváltságát meghatározó tényezők vizsgálata a hasadóélesztőkben 
Ács-Szabó Lajos, Papp László Attila, Csoma Hajnalka, Sipiczki Mátyás, Miklós Ida 
DE-TTK Genetikai és Alkalmazott Mikrobiológiai Tanszék, Debrecen 
 
 
16.10-16.25 
Tetrad-seq: rekombinációs mintázat vizsgálata a teljes genomban 
Halász László, Karányi Zsolt, Lóránt Székvölgyi 
DE-ÁOK, Biokémiai és Molekuláris Biológiai Intézet, Debrecen 
 
 

16.25-17.00  Kávészünet 
 
 
17.00-17.20 
Antivirális géncsendesítés és szupresszió 
Burgyán József  
NAIK-MBK, Gödöllő 
 
 
17.20-17.35 
Szekréciós granulumok programozott lebontása Drosophila nyálmirigyben  
Csizmadia Tamás1, Lőrincz Péter1, Lőw Péter1, Juhász Gábor1,2 

1ELTE Anatómiai, Sejt- és Fejlődésbiológiai Tanszék, Budapest 
2MTA SZBK, Genetikai Intézet, Szeged 
 
  



 
17.35-17.50 
Preeclampsia asszociált extracelluláris vezikulák monocita génexpressziós mintázatra 
kifejtett hatásai 
Kovács Árpád Ferenc1, Pap Erna1, Fekete Nóra1, Rigó János2, Buzás Edit1, Pállinger Éva1 

1SE, Genetikai, Sejt- és Immunbiológiai Intézet, Budapest 
2SE, I. sz. Szülészeti és Nőgyógyászati Klinika, Budapest 
 
 
17.50-18.05 
Molekuláris tetoválás: gyógyszerhatások sejten belüli lokalizálása 
Zsigmond Áron, Varga Máté, Málnási-Csizmadia András 
ELTE TTK, Genetikai Tanszék, Budapest 
ELTE TTK, Biokémiai Tanszék, Budapest 
 
 

18:05-   Zárszó - Vacsora 
  



Vi de op osz terek  
 
 
Balogh Eszter 
SZIE, Kertészettudományi Kar, Genetika és Növénynemesítés Tanszék  
Érési időt meghatározó NAC-transzkripciós faktor vizsgálata csonthéjas gyümölcsfajokban 
 
Benkő Péter 
ELTE Anatómiai, Sejt- és Fejlődésbiológiai Tanszék 
Drosophila Rab2 szerepe autofagoszóma és endoszóma érésben 
 
Biró János Barnabás 
ELTE TTK Genetikai Tanszék  
Stresszválasz útvonalak kapcsolatainak vizsgálata Caenorhabditis elegans-ban 
 
Hajdú Gábor 
Semmelweis Egyetem, Orvosi Vegytani Intézet 
A kemoattraktáns benzaldehid toxikus hatásának jellemzése Caenorhabditis elegansban 
 
Makovicsné Zsohár Noémi 
SZIE, Kertészettudományi Kar, Genetika és Növénynemesítés Tanszék  
A hexaploid európai szilvafajták termékenyülését meghatározó S-allélrendszer jellemzése 
 
Pusztai Dávid 
MTA SZBK Genetikai Intézet 
Doxiciklin regulálható génexpressziós rendszer B16-F10 egér melanóma sejtvonalban 
 
Sándor Sára 
MTA TTK és ELTE TTK 
Az ABCG2 gén alternatív promóterei és mRNS-izoformái: funkciók és szabályozás. 
 
Szikszai Fanni 
ELTE TTK Genetikai Tanszék 
A lebontó folyamatok szerepe a Drosophila hím csíravonal őssejt regenerációban 
 
Tagscherer Kinga 
ELTE, TTK Genetikai Tanszék 
Két myotubularin, a CG3530 és az EDTP autofágiában betöltött szerepének 
összehasonlítása Drosophila melanogasterben 
 
Tripolszki Kornélia 
SZTE ÁOK Orvosi Genetikai Intézet 
Az amiotrófiás laterálszklerózis genetikai heterogenitása magyar betegekben 
  



Varga Júlia 
ELTE Anatómiai, Sejt- és Fejlődésbiológiai Tanszék 
Lizoszómális lebontás szerepe Drosophila neuroblasztokban 
 
Vig Ildikó 
DE, Genetikai és Alkalmazott Mikrobiológiai Tanszék 
S. pombe ace2 transzkripciós faktort kódoló gén csonkolt mutánsainak elkészítése 
 
Wachtl Gerda, Schamberger Anita, Orbán Tamás 
MTA TTK Enzimológiai Intézet, Biomembrán Kutatócsoport 
A humán miR-877 mikroRNS karhasználatának szabályozása 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 

A videoposzterek felvétele a konferencia napján zártkörűen történik,  
a kész videókat az alábbi honlapon tesszük közzé: 

http://www.magenegy.hu/hu/videok/videoposzter 
 

 
 

  



 
 
 

Fő	Támogatónk:	
 

 
 

Carl Zeiss Technika Kft. 

 
 

Kiemelt	Támogatóink:	
	

 
	

	

	

	

	

	

	

	

  

                

          

 















 

 

Támogatóink:	
 

ABL&E-JASCO Magyarország Kft. 

Bio-Kasztel Kft. 

Central European Biosystems Kft. 

Frank Diagnosztika 

G & G Instruments Kft. 

Greiner Bio One Hungary Kft. 

Hanna Instruments Service Kft. 

Izinta Kereskedelmi Kft. 

Kvalitex Kft. 

LAB-EX Kft. 

Roche Magyarország Kft. 

Sigma-Aldrich Kft. 

VWR International Kft. 

YBUX Hungary Kft. 




