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A tiidérak az egyik leggyakoribb, és egyben a legtobb halalesetért felelds raktipus. A
tiidorakok legnagyobb csoportja a nem kissejtes tiidorak, melynek hatterében szamos gén
valamelyikének atrendezédése allhat. Az egyik ilyen gén az anaplasztikus limfoma kinazt
kodoldo (ALK) gén. A biologiai csoportok kozotti kiilonbségek azonositasa potencialis
biomarkerek felfedezése mellett a tumorképzodés biologiai hatterének megértéséhez is
hozzajarulhat.

Munkéank soran ALK transzlokaciot hordozo tiidétumorok atfogd proteomikai
elemzését végeztik el. A proteomikai méréseket nagy érzékenységli €s szelektivitasu
nanoUHPLC-MS/MS késziilékkel végeztiik. A szveti mintdkban taldlhat6 fehérjéket mindségi
és mennyiségi szempontbdl jellemeztiik, és megvizsgaltuk a tumor melletti normal és a
kiiléonb6z6 tipust tumoros mintak (pl. papillaris, tubularis, szolid) kozotti eltéréseket.

Az egyes mintacsoportok kozott tobb szdz megvaltozott expressziot mutatd fehérjét
azonositottunk. Fehérje interakcios halozatok épitésével megallapitottuk, hogy a kiillonbozd
tipust tumorok ko6zott szignifikdnsan valtozd fehérjék jelentds része (pl. S28 riboszomalis
fehérje, TAR DNS-kot6 fehérje) a fehérjeszintézis szabalyozasaban vesz részt, mig a normal és
az egyes tumoros mintacsoportok kozott szignifikansan valtozd fehérjék a fehérjeszintézis
mellett olyan biologiai folyamatokban jatszanak szerepet, mint példaul az extracellularis matrix
szervezOdése ¢s a hibasan feltekeredett fehérjékre adott sejtvalasz kialakitasa.

A kapott eredmények alapjan azonositottunk olyan szignifikdnsan valtozé mennyiségi
fehérjéket, melyek megfeleld biomarker jeldltek lehetnek diagnosztikai célra torténd
alkalmazasra. Példaul a FADH1 acilpiruvaz a tumoros régiokban 10-18-szoros novekedést
mutatott a normal szdveti régiokhoz képest, mig a mucin-5B fehérje mennyisége a kiilonb6z6
tipusi tumoros mintacsoportok kozott is legalabb kétszeresére valtozott. Ezen jeldltek

validalasa a kutatomunka tovabbi céljai kozott szerepel.
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