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A Trichoderma nemzetség ma mar tobb mint 350 leirt gombafajt foglal magaba, melyek koziil
szamos torzset alkalmaznak kedvezd tulajdonsdgaiknak koszonhet6en a mezdgazdasigban és a
biotechnolégidban. A nemzetség szamos képvisel§je mas gomba- és baktériumfajokkal szembeni
antagonista hatds kifejtésére képes, ennek koszonhetSen a novénypatogén mikroorganizmusok
kiszoritasaval bioldgiai novényvédelmet biztosit. A Trichoderma fajok 4ltal termelt szamos
madsodlagos metabolit nagy részét a peptaibiotikumok alkotjdk, melyek kozé tartozik az dltalunk
vizsgalt peptaibolok csoportja is. A peptaibolok bioldgiailag aktiv, linearis, 6-20 aminosav
hosszisagi oligopeptidek, nagy szdmban tartalmazhatnak nem-fehérjealkoté aminosavakat, mint
példaul o-aminoizovajsavat (Aib) vagy izovalint (Iva). Szintézisiikért nem-riboszomalis peptid-
szintetdzok (NRPS) felel6sek, melyek moduldris felépitése szerepet jatszik a szekvencidkra jellemzd
nagymérték(i mikroheterogenitas kialakuldsaban.

Kutatdsunkban 6, kordbban peptaibol-termelésre nem vizsgalt Trichoderma torzs (T. cerebriforme
comb. nov., T. estonicum, T. camerunense, T. tomentosum, és a T. rossicum 2 tdrzse) peptaibol-
termelését vizsgaltuk kvalitativ é€s szemikvantitativ modszerekkel, tovabba peptaibol-extraktumokat
allitottunk eld tovédbbi vizsgélatukhoz.

A kivalasztott Trichoderma torzsek peptaibol-profiljainak vizsgdlatihoz HPLC-HRMS mddszert
alkalmaztunk, melynek segitségével meghatiroztuk az egyes torzsek dltal termelt peptaibol-
szekvencidk aminosavsorrendjét, mennyiségi és mindségi Osszetételét, tovabba filogenetikai és
bioaktivitas-vizsgdlatokat is végeztiink peptaibol-extraktumok felhaszndldsdval. Kutatdsunk soran
Osszesen 103 peptaibolt hatdroztunk meg, melyek koziil 96 szekvencia bizonyult teljesen tjnak. A T.
cerebriforme comb. nov. TUCIM 1657, T. estonicum TUCIM 1518, T. tomentosum TUCIM 2696,
T. camerunense TUCIM 1720 és a T. rossicum TUCIM 3235 torzsek esetében 18 aminosav
hosszusagu peptaibol-szekvencidkat, a T. rossicum TUCIM 889 torzs esetében pedig 19 aminosav
hossztisdgu peptaibol-szekvencidkat azonositottunk.

A vizsgdlt Trichoderma torzsek éltal termelt, ijonnan meghatarozott, illetve a kordbban mar leirt,
szakirodalombdl let61tott peptaibolok dltaldnos szekvencidi alapjan filogramot készitettiink, melyeket
a termeld torzsek teflo-szekvencidi alapjan késziilt filogramokkal vetettiink 0ssze. Eredményeink
alapjan, az egyes torzsek jellegzetes peptaibolprofillal rendelkeznek, melyek segitségével, a tefla
altal kialakitott klddokhoz hasonldan csoportokba sorolhatok.

alapjan az egyes szekvencidk aminosav-0sszetétele és szerkezete is befolyasolja a Gram-negativ €s
Gram-pozitiv baktériumokkal szemben kifejtett gatlo hatdsukat.
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Az eddig nem vizsgalt Trichoderma térzsek peptaibol-termelésének meghatarozasaval 1] lehetéségek
nyilhatnak az ipari és mezOgazdasidgi alkalmazdsukban. A szerkezeti sajatossagok és mads
mikroorganizmusokkal szemben kifejtett gatld hatds ismerete elGsegitheti a novénypatogénekkel
szembeni hatdsos védekezést. Az egyes fajokra, illetve torzsekre jellemz8 peptaibol-profil
meghatdrozasa segitheti a rokonsagi-kapcsolati viszonyok feltérképezését.
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