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TUDOMANYOS PROGRAM

2025. MARCIUS 20. (CSU

13:00-14:00

Megnyitd, Dijatado

14:00-15:30

14:00-14:20

14:20-14:28

14:28-14:36

14:36-14:44

14:44-14:52

14:52-15:00

15:00-15:08

ONKOGENETIKA
Szekcidelndkdk: Patocs Attila, Maasz Anita

Teljes genomot vizsgalo6 eljarasok helye
az onkogenetikai diagnosztikaban
Patocs Attila

Orszagos Onkoldgiai Intézet

E’l. Ismeretlen jelentéséqgli varidnsok kiértékelése
hematolégiai malignitasokban

Andrikovics Hajnalka

Dél-pesti Centrumkoérhaz Orszdgos Hematolodgiai
és Infektoldgiai Intézet

E2. Az in silico, RNS és fehérje-szintli funkcionalis
vizsgalatok szerepe az SDHA csiravonalas variadnsok
értelmezésében

Antal Bélint

Semmelweis Eqyetem AOK és Orszagos Onkoldgiai Intézet

E3. SDHA: Tébb mint tumorasszociacié? -
Genetikai kockazatok és betegségmoédosité hatas
Butz Henriett

Orszagos Onkoldgiai Intézet

E4. A szomatikus varians interpretacio kihivasai
Kajtar Béla
PTE KK Patholégiai Intézet

E5. HLA genotipusok, mint betegségmoédosité tényezék
vizsgalata 6rokletes eml6- és petefészekrak szindromaban
Kéakonyi Marcell

Orszagos Onkoldgiai Intézet

EB. Tobbsz6rés malignus tumorok drékletes genetikai
hattere magyar populaciéban

Pécza Timea

Orszagos Onkoldgiai Intézet



