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V. Méra Kéarpat-medencei Interdiszciplinaris Szakkollégiumi Konferencia - 2021

Nagy Valentina (SZTE Mora Ferenc Szakkollégium)
Extracelluliris vezikuldk MMP-9 tartalma, mint lehetséges biomarker a GBMv

diagnosztizalasara és nyomon kivetésére

A glioblasztéoma multiforme (GBM) az egyik leggyakoribb ¢s legagresszivebb kézponti
idegrendszert érint6 rosszindulatu agydaganat. A tumoros szovet behatol az egészséges sejtek
kozé, ezért nehezen hatérolhato el a kornyezo sejtektol. Sebeészeti eltavolitasa nehéz, alacsony
tilélési prognozissal és nagy proliferacios rataval jellemezheto. A jelenlegi GBM diagnosztikai
modszerek dragak (MRI), illetve invazivak (agyszovet biopszia), nagy Szakértelmee
kivetelnek. A betegséget sokszor csak a komoly tiinetek megjelenése utén tudjﬁﬁ
dlagnosztlzalm Egy kellden specifikus €s szenzitiv biomarker lehetévé tenné a GBM kom
felismerését és a betegség lefolyasanak nyomon kovetését. El6adasomban egy igéretes tmngg
biomarkerrel, a matrix metalloproteinaz-9 (MMP-9) fehérjével foglalkozom. Kutatasunk sor4
szérumbdl izolalt kisméretli extracellularis vezikulak (SEV) MMP-9 tartalmat hasonlftm

5ssze a kiilonbozé betegesoportok esetében.
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Rajki Eszter (SZTE GYTK Kabay Janos Szakkollégium)
T4 kovalens fiizio, mint a membranfehérjék hatékonyabb Kristalyositasanak lehe

A membranfehérjék szerkezetének tanulméanyozéséra a rontgenkrisztallografia a leggyakrabl
alkalmazott metodus, azonban ezen proteinek kristalyositasa sokszor akadalyokba iitk ;
Célunk, hogy a Haemophilus influenzae H'/fukéz transzporterét egy kristalyositast elésegit
fehérjével, a T4 lizozimmal osszekapcsoljuk majd a fizids fehérje szerkezetét tanulmany 7zul
klonozast, expresszalast, tisztitast €s kristalyositast kvetoen. ik
Rekombinans DNS technolodgia alkalmazasaval a fehérjét pTTQ18 vektorba klonoztuk, 1—-«
soran kovalens fizioval kapcsoltuk C-terminalisan a T4 lizozimot. Ennek sikerességérdl DN
szekvenalassal gy6zodtiink meg. A vektort BL21(DE3) sejtekbe transzformaltuk, majd IP '»;“-
vel expressziot indukaltunk. Ezt gélelektroforézissel ellendriztiik. Elvégeztiik a fehérjetermelés
optimalizaciojat. A kinyert fehérjét affinitas kromatografiaval tisztitottuk, 6sszehasonlitva.
NTA ¢és a Talon gyantdk hatékonysagat. A tovabbi tisztitist méretki
folyadékkromatografidval és ioncseréld kromatografiaval végeztiik.

Megallapitottuk, hogy a célfehérje-T4 lizozim kovalens fuzid eredményes volt, az 6ssz “*“* ;
gén megfelelden expresszalodott. A fehérjét affinitds kromatografia, gélsziires és
kromatografia alkalmazasaval tudtuk megfeleléen elvalasztani a szennyezokt
expresszio €s tisztitds optimalizalasa soran megallapitottuk, hogy a legnagyob

fehérjét 0,5 mM IPTG koncentrécio, 12 6ras indukcio, 37 °C, LB téptalaj alkalmazas
nyertiik.

Santa Adam (SZTE Méra Ferenc Szakkollégium)
PCNA monoubikvitinaciét gatlé kismolekula inhibitorok in viva sgalat:

A genetikai informaci6 dezoxiribonukleinsav (DNS) forméd
organizmusban. Genomunk épségét folyamatosan fenyegetlk
amelyek rendkiviil sokfélék lehetnek. A DNS sériilése elkerulh ctetlen
akar t6bb tizezer hiba jchet létre naponta. Ezek kij avités
. mechanizmus fejlédott ki, amelyekkel a sejtek megf
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